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2. Descricéo

O virus SARS-CoV-2, identificado em 9 de janeiro de 2020, tem sido apontado como responsavel
pela maior crise de saude publica mundial dos ultimos 50 anos. Este virus apresenta importante
neurotropismo causando ampla gama de manifestagdes neuropsiquiatricas. Sabe-se pouco sobre
as consequéncias da exposicao intra-Gtero e neonatal ao SARS-CoV2 para um individuo. A
exposicdo a antigenos virais na gestacdo e periodo neonatal podem acarretar alteragbes no
neurodesenvolvimento, levando a uma maior ocorréncia de desordens neuropsiquiatricas na prole.
Nesse contexto, exossomos circulantes, que desempenham importante papel na comunicagao
materno-fetal, podem atuar na transmissao de fatores de risco para a circulacéo fetal. O objetivo do
presente projeto serd investigar as alteragdes no transcriptoma dos exossomos neuronais extraidos
da placenta, do plasma e da saliva de recém-nascidos expostos a Covid-19 pré-natal e determinar
seu papel na predisposicdo a esquizofrenia. O estudo sera conduzido em pacientes gravidas
atendidas na Maternidade Escola Assis Chateaubriand (MEAC-UFC). Serdo recrutadas para o
estudo um total de 60 mulheres, divididas em dois grupos com 30 mulheres cada, a saber: a) Grupo
controle ? mulheres gravidas sem alteracdes na gravidez; b) Grupo COVID-19 - mulheres gravidas
infectadas por SARS-CoV-2 no terceiro trimestre de gravidez. Ao nascimento dos recém-nascidos,
sera coletado o sangue do cordao umbilical e a placenta. Estes materiais biologicos seréo utilizados
para avaliacdo da presenca do virus (SARS-CoV-2) e extracdo dos exossomos para analise
transcriptobmica. Os dados de transcriptoma serdo analisados por meio de ferramentas de
bioinformética e confrontados com dados disponiveis em bancos de dados a fim de determinar
fatores relacionados com a etiologia da esquizofrenia. Este projeto foi aprovado pelo de comité de
ética da UFC/MEAC sob o parecer 4.492.367.

3. Justificativa de Uso

Considerando que um dos objetivos deste projeto é a andlise do transcriptoma e o isolamento de
exossomas da placenta das pacientes, solicitamos a utilizagcdo dos equipamento Cytation (para
quantificacdo de acidos nucleicos) e da ultracentrifuga, para isolamento dos exossomas do plasma
das pacientes.
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